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前言

自1986年DNA检验技术在英国首次应用于刑事案件调查以来，DNA检验技术经历了从多位点DNA指纹
图到单位点可变数目串联重复（VNTR）直至今天在法庭科学DNA检验领域广泛使用的短串联重复
（STR）三个阶段。
目前DNA检测技术已经成为法医实验室日常采用的支柱技术，DNA证据不仅被公安机关应用于案件侦
查阶段，同时也是案件起诉和审理阶段使用的一类重要证据。
但是，在我国无论是从事DNA检验的技术人员，还是使用DNA证据的侦查人员、检察官、律师或法官
等，对DNA证据的理解和认识都很不全面。
对于广大DNA证据使用者来说，一部好的参考书无疑可以为他们提供这方面的帮助。
在这种情况下，我们筛选了近年来国际上出版的DNA证据解释方面的书籍，以期找到内容的深度和广
度适宜，且与目前国内开展的DNA检验工作密切相关的教材或专著。
本书正好符合我们的要求。
这本书最大的特点是密切联系实际，适应不同人群的需要，包括从事.DNA检验技术人员，公安机关
、检察机关、法院系统的工作人员，律师以及非专业人士等；内容广泛而系统，使读者阅读后对不同
类型的DNA证据能够有全面的了解和认识；图文并茂，应用大量的实例解释晦涩难懂的统计学问题，
使得内容易于理解。
这本书将有助于提高我国司法领域对：DNA证据的正确理解程度。
虽然目前国内部分：DNA检测从业人员已经逐渐认识到DNA证据解释的重要性，并开展了对该领域的
研究工作，我们仍认为将本书翻译成中文无疑将使更多读者受益，并能对国内DNA证据解释的研究起
到一定的推动作用。
本书在翻译和出版过程中，承蒙科学出版社大力支持和帮助，谨此致谢。
由于时间和水平所限，错误和疏漏在所难免，敬请读者批评指正。
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内容概要

本疏系统阐述了DNA证据的生物学、群体遗传学、统计学等基础理论；对目前DNA证据涉及的个体识
别、亲子鉴定、疑难检材检验、数据库比对等问题进行了分别讨论。
每个章节都附有案例说明、计算公式及公式推导过程。
　　本书内容丰富、结构合理，既可以作为法官、检察官、律师、公安工作者了解DNA证据相关知识
的平台，也可以作为广大DNA工作者进一步深入研究法庭科学DNA证据相关问题的重要参考。
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作者简介

作者：（新西兰）约翰·巴克尔敦（John Buckleton） （新西兰）克里斯托弗·M.特里格斯
（Christopher.M.Triggs） （澳大利亚）西蒙·J.沃尔什（Simon.J.Walsh） 译者：唐晖 焦章平 等在土新
西兰的奥克兰，John Buckleton是ESR的首席科学家。
他在新西兰、英国和美国等国家的案例工作和作证方面拥有超过20年的经验，他曾经在法医工作领域
受雇于许多政府机构。
Buckleton博士在法医学领域拥有的合著出版物超过100种，是一个多产的科学家，他还拥有4项专利，
并曾经在英国、美国、澳大利亚、新西兰和亚洲国家教授DNA培训课程。
他曾经在全球做过大量演讲，同时也获得过大量奖项。
Christophel.M.Triggs是新西兰奥克兰大学统计学系的教授。
他从业23年，是一位令人尊敬的统计学家，自从20世纪80年代开始就专攻法医统计学。
rrriggs博士在许多科学领域都有建树，发表的论文数量超过100篇，拥有三项专利。
他的研究兴趣包括群体遗传学以及统计方法在许多科学领域特别是法医科学领域的应用。
在澳大利亚，他在这些主题上做过大量报告，并经常在法医学领域被邀请作仲裁者，他还是两个主要
的法医组织的顾问。
Simon J.Walsh是澳大利亚悉尼技术大学法医生物学中心讲师。
在加盟该大学之前，作为一个实验法医学家，他在澳大利亚和新西兰的法医学实验室工作了8年。
Simon发行过的出版物超过15种并因此而享有盛誉。
他的研究兴趣包括DNA数据库的使用、非常染色体DNA遗传标记、法医统计学、群体遗传学以及基于
数据库的法医案件数据的使用。
当前他的博士研究课题集中在评估法医DNA检测技术对刑事司法系统的作用和影响上。
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编辑推荐

《法庭科学DNA证据的解释》由科学出版社出版的。
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